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Guia de Aprendizaje
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Semana N° 12 Fecha : 15 al 19 de Junio

Ejercitacion transcripcion y traduccion del ADN

1.- Introduccion o inicio.
Estimado estudiante: Al desarrollar la siguiente guia, reforzards los aprendizajes de transcripcién y
traduccion del ADN

Al finalizar las actividades, habrds logrado identificar diferencias entre transcripcién y traduccion del
ADN, sefialando estructuras importantes en cada proceso y explicar el dogma de la biologia.

2.- Objetivos:

Comparar el proceso de transcripcion y traduccidn del ADN, elaborar ARNm a partir de una secuencia
de ADN y sintesis proteica.

3- Tiempo de desarrollo para esta guia: 75 min

4.- Actividad 1 (10 min): Completa la siguiente tabla comparativa entre el proceso transcripcional y
traduccional.

Transcripcion Traduccion

Producto resultante

Ubicacién del proceso

Proteinas que
participan

Actividad 2 (15 min): Describe brevemente las etapas de la transcripcion
Transcripcion del ADN
ATGAG CTACTTA
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1. Iniciacion:

2. Elongacion:

3. Terminacion:

4, Maduracién:

Actividad 3 (10 min): Responde las siguientes preguntas sobre el proceso de maduracion.

Secuencia codificadora de ARN ¢Qué diferencia hay entre el preARNm o
ADN ARN inmaduro y el ARNm maduro.
lTranscn’pcién Terminador
¢Qué son los exones e intrones?
Pre-ARNm  Exdn Intrdn Exdn Intrdn  Exdn Cola Polif
1 ] —
5 — qhﬁmf
Cabeza ARN procesado Cola - p
intrones removidos cQué son las protemas?
Secuencia codificadora de proteinas
ARNmM
g _AAAAT
.lTrad““m” éQué es el splicing?
i
Proteina

Actividad 4 (5 min): Los ribosomas, son complejos moleculares citoplasmaticas que existen en
procariontes y eucariontes, estan formados por proteinas y ARN ribosomal (ARNr), el que opera
como ribozima al catalizar el enlace peptidico que une a dos aminoacidos. Estan formados por las
subunidades mayor y menor, que se unen en la traducciéon. En la subunidad menor se ubica el

ARNm y la subunidad mayor los sitios A-P

gfa’\ -

a) Que transporta el ARNt:

b) ¢éQué ocurre en el sitio A?

b) ¢Qué ocurre en el sitio P?

5

thosoma

~AUGUGGUUC..

*—thmo_ma
subunidad
pequedia
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Actividad 5 (10 min): Sefiala el ARNm vy el poli péptido a partir de la siguiente secuencia de ADN

molde.

ADN molde

5"-CGATACGTATAAGGGAAGAGCAAACGTACATATTTCATTG-3’

ARNmM

polipéptido

Segunda base

u | C
uuu
uuc

UUA
uuc

ucu
ucc
Uca
ucG

] Fenilalanina (Fen)
Serina (Ser)

] Leucina (Leu)

A G

UAU ]
UAC
UAA ]
UAG

ucu
uGc

UGA Codén de terminacién
UGG Triptéfano (Tri)

Tirosina (Tir) ] Cisteina (Cis)

Codén de
terminacion

cuu

Leucina (Leu) Prolina (Pro)

cuc
CUA
CuG

CAU ]
CAC
CAA ]
CAG

CGu
CGC
CGA
CGG

Histidina (His)
Arginina (Arg)

Glutamina (Gln)

AUU

AUC ] Isoleucina (lleu)
AUA

)
)
@

)
©
P
]
=

=

a

Treonina (Tre)

AUG Metionina (Met) Inicio

u
AAC:|

AAA]
AAG

AGU
AGC

AGA
AGG

Asparagina (Asn) ] Serina (Ser)

aseq eJadiad )

Lisina (Lis) ] Arginina (Arg)

Guu
Guc
GUA
GUG

GCu
GCC
GCA
GCG

Valina (Val) Alanina (Ala)

GAU ]
GAC

GAA ]
GAG

GGU
GGC
GGA
GGG

Acido aspértico (Asp)
Glicina (Cli)

> OYE | )E [0 |6 NS

Acido glutdmico (Glu)

5.- Evaluacidn (15 min): Marca la alternativa correcta seguin corresponda.

1) El anticoddn de un ARNt que transporta el
aminodcido valina presenta la secuencia CAU.
éCual de las siguientes opciones presenta,
respectivamente, la secuencia de bases en el
ADN y la secuencia del codon para este
aminoacido?

Bases en el ADN Coddén
A) TAC GUC
B) TAC AUG
C) CAU ATA
D) CAT GTA
E) CAT GUA

2) Si se quiere medir la cantidad de ARN total
que se forma en una célula, équé marcado
radiactivo se deberia agregar al medio de
cultivo?

A) Adenina

B) Citosina

C) Timina

D) Uracilo
E) Desoxirribosa

3) El siguiente esquema representa una hebra
de ADN templado o molde:

3"AAC GTC CGC AGC TAG 5°

La secuencia del ARN mensajero (ARNm)
transcrito de esta hebra deberia ser

A) 5" TTG CAG GCG TCG ATC 3’

B) 5 UUG CAG GCG TCG AUC 3’

C) 3° UUG CAG GCG TCG AUC5’

D) 5" UUG CAG GCG UCG AUC 3’

E) 3" UUG CAG GCG UCG AUC5’
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4) ¢Qué funcion cumple el ARN de
transferencia (ARNt) en el marco de la
sintesis de proteinas?

A) Contiene una secuencia de nucleétidos que
especifica una proteina.

B) Interpreta una secuencia de tres
nucledtidos para incorporar el aminoacido
correspondiente.

C) Constituye el lugar en el que se lleva a cabo
la sintesis de proteinas.

D) Representa un molde de lectura para
formar una hebra de nucleétidos
complementarios.

E) Cataliza la unién de aminodcidos en el
extremo de un péptido.

5) En el afio 1993, los cientificos Phillip Sharp
y Richard Roberts recibieron el premio Nobel
de medicina por sus descubrimientos sobre
un proceso de la expresidn genética
denominado “splicing alternativo”, el cual se
muestra en el siguiente esquema:

Intron Intrén Intrén
| Exon 1 ] Exon2 [ Exona | Exen4 | ADN
Transcripcion
Intrén Intrén Intrén
e H e ] e
primario
Splicing / 1 \
ARNmM
‘1‘2‘3”1‘4H2‘3‘4‘ maduro
~ Proteinas

L ¢ 4;‘ CL

En la actualidad, gracias al proyecto genoma
humano, se sabe que en nuestro ADN hay
alrededor de 25 mil genes, sin embargo, el
numero de proteinas que tenemos supera las
100 mil.

A partir de la informacién entregada, écomo
contribuye el modelo de splicing alternativo a
entender los datos entregados por el
proyecto genoma humano?

A) El splicing alternativo consiste en la
remocion de intrones y empalme de exones, lo
que explica que a partir de un gen se fabrique
una proteina funcional.

B) Este modelo explica cdmo a partir de un
segmento de ADN se lleva a cabo la
transcripcién y splicing, procesos
fundamentales en la formacidn de proteinas.
C) Los datos entregados por el proyecto
genoma humano se obtuvieron a partir de los
trabajos realizados por Sharp y Roberts sobre
el modelo de splicing alternativo.

D) Este modelo explica la formacién de mas de
una proteina a partir de un gen, gracias a las
diversas opciones de empalme de exones que
se pueden dar en el proceso.

E) Este modelo saca a la luz que, a partir de un
gen, podemos obtener cuatro tipos de exones,
cada uno de los cuales dara origen a una
proteina.
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5.- Autoevaluacion: (10 min) Haz una reflexion sobre esta actividad y marca con una X segtin tu

logro.

Indicador

Logrado

Medianamente
logrado

No logrado

Identifico caracteristicas de los procesos

Comparo los procesos a partir de criterios

Elaboro ARNm y péptido a partir de una hebra de

ADN

Explico la funcion de la maduracién del ARNm

Explico la traducciéon del ARNm.

Realizo las actividades con entusiasmo y
dedicacion.

¢Qué fue lo mas dificil de aprender en esta actividad? ¢Por qué?

éQué fue lo menos dificil de aprender en esta actividad? ¢Por qué?

Nota: si alguno de los indicadores no fue logrado, te sugiero enviar tus dudas mediante
plataforma edmodo, las cuales seran respondidas a la brevedad.




